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河南省高原鳅属新纪录种—达里湖高原鳅

周传江1,胡博1,马文文1,杨长幸1,
赵文武2,李斌顺3,孟晓林1,汤永涛1,聂国兴1

(1.河南师范大学 水产学院,河南 新乡453007;

2.安阳市水产技术推广服务中心,河南 安阳455000;3.林州市水产站,河南 林州456550)

  摘 要:2015年10月至2019年10月,河南省鱼类资源调查队在对全省鱼类资源调查过程中,于河南省林

州市采集到多种高原鳅属鱼类,经初步鉴定,其中一种为达里湖高原鳅.为进一步确认,2019年5月在模式产地赤

峰市达里诺尔湖采集到一批达里湖高原鳅,通过形态学与分子系统学相结合的方法进行比较鉴定,确认待测物种

为河南省鱼类新纪录种—达里湖高原鳅(Triplophysadalaica).目前,标本存放于河南师范大学水产学院鱼类标本

室.对达里湖高原鳅的主要鉴定特征、分布区域、资源现状、生存环境等做了初步分析.
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达里湖高原鳅(Triplophysadalaica)隶属于鲤形目(Cypriniformes)、鳅科(Cobitidae)、高原鳅属

(Triplophysa).高原鳅属是适应于青藏高原高寒环境的一个特殊类群,它和鲤科裂腹鱼亚科鱼类一起构成

了青藏高原鱼类区系的主体.现知的高原鳅属约有100多个种和亚种,为鳅科各属鱼类种类数量之最,主要

分布于青藏高原及其邻近的地区[1-3].高原鳅属是鳅科中种类分化最明显的一个类群,体延长,前躯近圆筒

形,后躯渐侧扁或窄扁、细圆.吻长约与眼后头长相等,眼小,或退化,位于头的中部侧上方,无眼下刺.口下

位,须3对,其中吻须2对,颌须1对.鳔的后室退化,或较发达膨大呈游离膜质鳔.胃膨大,呈“U”字形,肠的

长短和绕折方式因种类食性不同而有差别[4].迄今为止,除零星的生物学和生态学研究报道外,对高原鳅属

鱼类的研究仍主要集中在分类学上.受诸多因素的制约和影响,高原鳅属鱼类分类研究存在一些混乱,进而

影响其区系及分布等方面的研究[5].达里湖高原鳅(Triplophysadalaica)是一种体型较小的鳅科鱼类,在我

国北方广泛分布,主要分布于黄河自兰州以下的干支流和内蒙古的一些自流水体,栖息于河流的缓流河段和

静水湖泊中.
2015年10月,河南省鱼类资源调查队在河南省林州市进行鱼类资源调查时,采集到39尾高原鳅属鱼

类,经初步确定为达里湖高原鳅.为进一步确认,2019年5月,在其模式产地内蒙古达里诺尔湖采集到52尾

达里湖高原鳅,综合采用形态学和分子系统学的方法,确定林州样本为达里湖高原鳅,本种系河南省鱼类新

纪录种,标本存放于河南师范大学水产学院鱼类标本室.本文分析了该鱼的主要鉴定特征、分布区域和生存

环境等.
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1 材料与方法

1.1 材 料

在河南省林州市石板岩村露水河用地笼诱捕获得39尾实验鱼,其中,19尾采用100%乙醇整体固定,20
尾采用10%甲醛溶液整体固定;在内蒙古赤峰市达里诺尔湖采集到52尾达里湖高原鳅,39尾采用100%乙

醇整体固定,13尾采用10%甲醛溶液整体固定,分别进行形态数据测量和后续实验.
1.2 形态学测量

参照《中国条鳅志》形态指标定义,用精确度为0.01mm的电子数显游标卡尺对所保存的甲醛样本进行

测量,主要包括体长(BL),体高(BD),头长(HL),尾柄长(CPL),尾柄高(CPD),头长(HL),吻长(SNL),眼
径(OD),眼间距(IW),胸鳍长(PFL),背鳍基部起点至吻端的距离,胸、腹鳍基部起点之间的距离等12项形

态学指标,同时分别对其背鳍、臀鳍、胸鳍、腹鳍和尾鳍的分枝鳍条进行计数.
1.3 分子生物学方法鉴定

1.3.1 基因组DNA提取

取酒精固定的肌肉组织0.2g左右,置于1.5mL的离心管中,去除残留酒精并烘干后,利用酚-氯仿法提

取基因组DNA[6],并进行凝胶电泳和超微量分光光度计检测后,将合格的DNA置于-20℃冰箱中备用.
1.3.2 PCR扩增目的基因

用于PCR扩增线粒体Cytb基因的引物对序列是:

GluF_cytb:AACCACCGTTGTATTCAACTACAA
ThrR_cytb:ACCTCCGATCTTCGGATTACAAGACCG
PCR反应体系为30μL:Mix酶15μL,正反引物各1.5μL,基因组模板1μL,灭菌双蒸水11μL.PCR反

应条件为94℃变性5min;94℃变性30s,55℃退火30s,72℃延伸90s,共循环30次;72℃延伸10min,

4℃保存.
用于PCR扩增线粒体COI基因的引物对序列是[7]:

L-Tri-f:CATCCTACCTGTGGCAATCAC
L-Tri-r:TGGGCTCAGACAATAAATCCT
PCR反应体系为30μL:Mix酶15μL,正反引物各1.5μL,基因组模板1μL,灭菌双蒸水11μL.PCR反

应条件为94℃变性5min,94℃变性30s,54℃退火30s,72℃延伸1min,共循环30次,72℃延伸

10min,4℃保存.
对PCR产物进行检测,检测合格后送至武汉天一辉远生物科技公司进行双向测序.

1.4 数据分析

用Lasergene软件包中Seqman软件[8]对测序结果中的峰图文件进行组装,组装完成后的序列通过

NCBI(https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi)网站进行BLAST分析,确认扩增片段是否为目的基因,并
分别下载了高原鳅属的Cytb序列(表1)和COI 序列(表2),利用Bioedit软件对实验所获得的Cytb 和

COI序列与数据库中下载得到的序列分别进行ClustalW 多重比对分析,进行剪切后获得一致序列,在

MEGA7.0软件中进行分子系统发育树的构建,模型采用Kimura双参(K2P),1000次重复抽样,其他参数

为默认设置.将系统发育树中聚为一支的序列初分为一组,分别计算组内和组间遗传距离用于评价序列与物

种之间的关系.

2 结 果

2.1 形态学分析结果

形态学鉴定33尾,分别是安阳林州市采集的20尾和达里湖采集的13尾,其主要特征见图1,形态测量

结果见表3.《中国条鳅志》中达里湖高原鳅的主要鉴别特征为:体长为体高的4.4~7.2倍,为头长的3.9~
5.0倍,为尾柄长的4.3~7.0倍.头长为吻长的2.2~3.0倍,为眼径的1.3~2.2倍.眼间距为眼径的1.3~
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2.2倍.尾柄长为尾柄高的1.5~2.8倍.身体延长,粗壮,前躯成圆筒型,后躯侧扁.口下位,唇厚,上唇边缘有

流苏状的短乳头状突起,下唇面多短乳头状突起和深褶皱.无鳞,皮肤光滑,侧线完全.背鳍背缘平截,背鳍基

部起点至吻端的距离为体长的50%~56%.胸鳍长约为胸、腹鳍基部起点之间距离的3/5.腹鳍位置较后,末
端伸过肛门或到臀鳍基部起点.尾鳍后缘微凹入,两叶圆,等长或上叶稍长.肠自“U”字形的胃发出后,在胃的

后方绕折成螺纹型(腹面观),有3~5个环.《中国条鳅志》中达里湖高原鳅的测量标本尾数为75尾,采自北

京长辛店的永定河,山西娘子关的滹沱河,甘肃华亭的泾河上游,内蒙古的艾不盖河、达里湖、黄旗海和岱海.
本实验中的测量标本尾数为33条,采自河南安阳林州和内蒙古达里诺尔湖,且有个别标本的某些指标与《中
国条鳅志》中的特征稍有出入,例如《中国条鳅志》中记录,胸鳍长约为胸腹鳍基部起点之间距离的0.6,本实

验中的测量结果范围在0.5~0.68之间,推测可能是由于测量过程中存在一些误差和不同地理种群之间形

态差异造成的.
表1 本研究中涉及的Cytb基因的样品信息

Tab.1 InformationofspecimenbasedonCytbgeneinthisstudy
物种名称 组别 NCBI登录号或样品编号 数据来源

达里湖高原鳅Triplophysadalaica NM BG1-24,BG26-29,BG31,BG32,BG34,BG36,BG39 内蒙古赤峰市达里诺尔湖

达里湖高原鳅Triplophysadalaica HN
401301-401306,401369-401372,401374,401375,401386,

401404,401408,401409,401411,401413,401415
河南林州石板岩村露水河

达里湖高原鳅Triplophysadalaica Gp1 KT213590 WANGetal.2016[9]

武威高原鳅Triplophysawuweiensis Gp2 KX373838 Unpublished

东方高原鳅Triplophysaorientalis Gp3 KX373846

DQ105251

Unpublished

TANGetal.2006[10]

黑斑高原鳅Triplophysastrauchii Gp4 KX373853,KX373854 Unpublished

长身高原鳅Triplophysatenuis Gp5 KX373841 Unpublished

拟硬刺高原鳅Triplophysapseudostenura Gp6 KX373844 Unpublished

硬刺高原鳅 Triplophysascleroptera Gp7 KX373840,KX289612 Unpublished

细尾高原鳅Triplophysastenura Gp8 KJ650349,KJ650347 Unpublished

刺突高原鳅Triplophysastewarti Gp9 DQ105248 TANGetal.2006[10]

梭形高原鳅Triplophysaleptosoma Gp10 KX213653,KX373839 Unpublished

斯氏高原鳅Triplophysastoliczkae Gp11 DQ105249 TANGetal.2006[10]

多斑高原鳅Triplophysapolyfasciata Gp12 KX373848 Unpublished

贝氏高原鳅Triplophysableekeri Gp13 FJ406591,FJ406587 Unpublished

酒泉高原鳅Triplophysahsutschouensis Gp14 KX373852 Unpublished

粗壮高原鳅Triplophysarobusta Gp15 KX373850 Unpublished

黄河高原鳅 Triplophysapappenheimi Gp16 KX373843 Unpublished

拟鲶高原鳅Triplophysasiluroides Gp17 EF212443,KX373842 Unpublished

湘西盲高原鳅Triplophysaxiangxiensis Gp18 JN696407 Unpublished

鼻须高原鳅Triplophysanasobarbatula Gp19 MK610357 Unpublished

保田高原鳅Triplophysabaotianensis Gp20 MK610353 Unpublished

贞丰高原鳅Triplophysazhenfengensis Gp21 MK610360,MK610359 Unpublished

佳荣盲高原鳅Triplophysajiarongensis Gp22 KU987437 Unpublished

叶尔羌高原鳅Triplophysayarkandensis Gp23 KX373836 Unpublished

中华沙鳅Botiaudomritthiruji Gp24 NC_031601 Unpublished

511第4期             周传江,等:河南省高原鳅属新纪录种—达里湖高原鳅



表2 本研究中涉及COI基因样品信息

Tab.2 InformationofspecimenbasedonCOIgeneinthisstudy

物种名称 组别 NCBI登录号或样品编号 数据来源

达里湖高原鳅Triplophysadalaica NM G1-36,G38,G39 内蒙古赤峰市达里诺尔湖

达里湖高原鳅Triplophysadalaica HN 401301-401306,401369-401372,401374,401375,

401386,401404,401408,401409,401411,401413,401415

河南林州石板岩村露水河

达里湖高原鳅Triplophysadalaica T1 MK250395-MK250398,MK250402,MK250405,

MK250408-MK250410,MK250412

Unpublished

KU557966,KU557967,KU557968,KU557969 LIetal.2017[11]

赛丽高原鳅Triplophysasellaefer T2 MK250413,MK250390 Unpublished

西昌高原鳅Triplophysaxichangensis T3 MF123392,MF123393 Unpublished

大桥高原鳅 Triplophysadaqiaoensis T4 KU557971,KU557970 LIetal.2017[11]

姚氏高原鳅Triplophysayaopeizhii T5 KU558127,KU558126 LIetal.2017[11]

东方高原鳅Triplophysaorientalis T6 KU558023,KU558019 LIetal.2017[11]

墨曲高原鳅Triplophysamoquensis T7 KU558005,KU558004 LIetal.2017[11]

硬刺高原鳅Triplophysascleroptera T8 KU558069,KU558068 LIetal.2017[11]

麻尔科高原鳅Triplophysamarkehenensis T9 KU557985,KU557983 LIetal.2017[11]

黑斑高原鳅Triplophysastrauchii T10 KU558123,KU558122 LIetal.2017[11]

黑背高原鳅 Triplophysadorsalis T11 KU557973,KU557972 LIetal.2017[11]

软口高原鳅Triplophysachondrostoma T12 KU557963,KU557964 LIetal.2017[11]

多斑高原鳅Triplophysapolyfasciata T13 KU558040,KU558038 LIetal.2017[11]

贝氏高原鳅Triplophysableekeri T14 KU557921,KU557911 LIetal.2017[11]

酒泉高原鳅Triplophysahsutschouensis T15 KU557975,KU557965 LIetal.2017[11]

小眼高原鳅Triplophysamicrops T16 KU557986 LIetal.2017[11]

短须高原鳅Triplophysabrevicauda T17
MF123338

KU557958

Unpublished

LIetal.2017[11]

怒江高原鳅Triplophysanujiangensa T18
KM611449

KU558013

CHENetal.2015[12]

LIetal.2017[11]

刺突高原鳅Triplophysastewarti T19 KU558108 LIetal.2017[11]

阿里高原鳅Triplophysaaliensis T20 KU557895,KU557894 LIetal.2017[11]

细尾高原鳅Triplophysastenura T21
KM611463

KU558097

CHENetal.2015[12]

LIetal.2017[11]

理县高原鳅Triplophysalixianensis T22 KU557981,KU557979 LIetal.2017[11]

斯氏高原鳅Triplophysastoliczkai T23 MF123388,MF123376 Unpublished

武威高原鳅Triplophysawuweiensis T24 KU558125 LIetal.2017[11]

前鳍高原鳅Triplophysaanterodorsalis T25 KU557897,KU557896 LIetal.2017[11]

粗壮高原鳅Triplophysarobusta T26 MK250411,MK250406 Unpublished

拟鲶高原鳅Triplophysasiluroides T27
MK250391

KU558066

Unpublished

LIetal.2017[11]

西藏高原鳅Triplophysatibetana T28 KU558124 LIetal.2017[11]

拟硬刺高原鳅Triplophysapseudostenura T29 KU558047,KU558045 LIetal.2017[11]

中华沙鳅Botiaudomritthiruji T29 NC_031601 Unpublished
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表3 达里湖高原鳅形态学数据

Tab.3 MorphologicalmeasurementdataofTriplophysadalaica

样品地点 样品序号 BL/BD BL/HL BL/CPL HL/SNL HL/OD HL/IW IW/OD CPL/CPD
胸鳍长/胸

腹基部长

背基至吻

端长/体长

达里湖 D001 5.36 3.97 4.64 2.39 6.73 3.66 1.84 2.51 0.51 0.53

D002 5.63 4.18 4.93 2.24 5.97 3.40 1.76 2.18 0.60 0.53

D003 5.80 4.23 4.73 2.46 6.92 3.55 1.95 2.24 0.56 0.51

D004 6.73 4.54 4.78 2.51 7.05 3.34 2.11 2.32 0.60 0.52

D005 5.89 4.31 4.72 2.41 6.27 3.45 1.82 2.50 0.51 0.52

D006 5.31 4.58 4.29 2.34 6.92 3.36 2.06 2.87 0.50 0.54

D007 5.83 4.28 4.79 2.30 6.98 3.38 2.07 2.04 0.58 0.52

D008 5.10 4.55 4.35 2.11 6.91 3.55 1.95 2.41 0.63 0.51

D009 5.31 3.93 4.35 2.48 6.11 3.46 1.77 2.73 0.59 0.50

D010 5.91 4.24 5.17 2.47 5.93 3.67 1.62 2.25 0.50 0.54

D011 7.26 4.32 4.64 2.39 6.62 3.51 1.89 2.58 0.63 0.51

D012 5.30 4.64 4.65 2.71 7.07 3.50 2.02 2.61 0.52 0.52

D013 4.91 4.15 4.59 2.46 5.65 3.47 1.63 2.56 0.53 0.52

林州 A001 5.33 4.18 4.25 2.55 5.94 3.29 1.80 2.51 0.53 0.52

A002 6.42 4.08 5.14 2.43 6.04 3.38 1.79 1.91 0.50 0.53

A003 5.23 4.06 4.74 2.48 5.57 3.12 1.78 1.91 0.55 0.51

A004 4.91 3.87 4.54 2.33 5.97 3.32 1.80 2.22 0.61 0.52

A005 5.64 3.99 4.62 3.03 4.92 3.09 1.59 2.21 0.55 0.50

A006 5.49 4.31 4.34 2.51 5.94 3.42 1.74 2.63 0.62 0.49

A007 4.81 4.16 5.19 2.52 6.16 3.66 1.68 2.09 0.53 0.49

A008 5.65 3.96 4.30 2.66 7.05 3.46 2.04 2.40 0.66 0.53

A009 5.17 3.88 4.84 2.55 6.55 3.15 2.08 2.26 0.64 0.51

A010 5.06 3.91 5.02 2.36 5.95 3.14 1.90 1.91 0.65 0.55

A011 5.52 3.97 5.14 2.45 5.95 3.44 1.73 2.06 0.66 0.52

A012 5.28 4.44 5.90 2.42 5.70 3.00 1.90 1.89 0.51 0.49

A013 5.41 4.15 4.95 2.68 5.98 3.18 1.88 2.49 0.53 0.52

A014 6.44 4.11 6.26 2.51 5.77 3.55 1.63 2.40 0.64 0.52

A015 6.01 4.04 5.17 2.68 5.67 3.17 1.79 2.35 0.58 0.55

A016 5.07 3.92 4.77 2.73 6.19 3.18 1.95 2.28 0.62 0.52

A017 5.59 3.92 5.07 2.69 5.79 3.25 1.78 2.14 0.57 0.53

A018 5.08 3.96 4.83 2.49 5.40 3.48 1.55 2.09 0.63 0.52

A019 5.93 4.02 5.49 2.55 6.15 3.46 1.77 1.96 0.63 0.51

A020 5.34 4.19 5.19 2.46 6.54 3.28 2.00 1.97 0.68 0.50

平均值±
标准差

5.72±

0.63

4.3±

0.21

4.66±

0.23

2.40±

0.14

6.55±

0.48

3.48±

0.1

1.88±

0.16

2.45±

0.22

0.56±

0.05

0.52±

0.01

2.2 分子生物学及分子系统学结果

本实验通过PCR扩增共获得达里湖高原鳅Cytb序列52条,其中包括河南林州的序列19条和内蒙古

达里湖的序列33条.通过与NCBI数据库中的近缘种Cytb基因序列比对后获得1112bp的一致序列,其中

包含保守位点611个,简约信息位点450个,T,C,A,G碱基含量分别为25.9%,16.6%,30.3%,27.2%,从碱

基组成上来看,A+T(56.2%)的含量高于C+G(43.8%)的含量.通过与近缘种构建的NJ系统发育树可以

看出,本实验所得的序列与数据库中的达里湖高原鳅单独聚为一支(图2).通过系统发育结果对序列进行分

组,计算同种鱼组内及组间遗传距离发现,河南林州和内蒙古达里诺尔湖的达里湖高原鳅的组内遗传距离分
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别为0和0.001,本实验所获得的序列与数据库中的高原鳅属鱼类进行比较,除达里湖高原鳅外,其余各组之

间遗传距离均大于0.02,详见表4.

本实验通过PCR扩增共获得达里湖高原鳅COI 序列57条,其中包括河南林州的序列19条和内蒙古

达里湖的序列38条.通过与NCBI数据库中的近缘种COI基因序列比对后获得624bp的一致序列,其中包

含保守位点411个,简约信息位点182个,T,C,A,G碱基含量分别为24.2%,18.5%,30.3%,27%,从碱基

组成上来看,A+T(54.5%)的含量高于C+G(45.5%)的含量.通过与近缘种构建的NJ系统发育树可以看

出,本实验所得的序列与数据库中的达里湖高原鳅单独聚为一支(图3).通过系统发育结果对序列进行分组,
计算同种鱼组内及组间遗传距离发现,河南林州和内蒙古达里诺尔湖的达里湖高原鳅的组内遗传距离分别

为0.001和0,本实验所获得的序列与数据库中的高原鳅属鱼类进行比较,除达里湖高原鳅外,其余各组之间

遗传距离均大于0.02,详见表5.

3 讨 论

3.1 达里湖高原鳅物种的确定

我国分布有100多种高原鳅属(Triplophysa)鱼类,其中半数以上是近20年内相继发表的新种.据《中
国条鳅志》记载,高原鳅主要分布在我国青藏高原及其毗邻地区,但南不过喜马拉雅山,少数分布在我国的华

北和云南,西亚的底格里斯河、赫尔曼德河、印度河上游以及中亚一带.朱松泉在《中国条鳅志》中也提到了其

他文献中均对达里湖高原鳅有记载[13-17].这些文献中记载的达里湖高原鳅重要鉴定特征基本一致,但对比

本实验记录的数据,发现长度指标比例和资料中的有一定出入,出现这一情况的原因可能是由于水系的隔
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离、导致长时间基因交流的缺乏,从而使鱼类出现了分化现象,由于相差不大,所以推测有一部分原因是测量

中存在误差所造成的.综合Cytb和COI基因的系统发育结果,发现在河南林州采集到的样本和内蒙古达里

湖采集到的样本与数据库中的达里湖高原鳅聚为一支,Cytb基因显示:林州的样本与达里湖的样本的组间

遗传距离为0.005,与数据库中的达里湖高原鳅的遗传距离为0.006;COI 基因显示:林州的样本与达里湖的

样本的组间遗传距离为0.001,与数据库中的达里湖高原鳅的遗传距离为0,结合形态数据,我们认为河南省

存在达里湖高原鳅,为河南省新记录种.

3.2 达里湖高原鳅的分布范围及生境情况

据《中国条鳅志》记载,达里湖高原鳅主要分布在黄河自兰州以下的干支流和内蒙古的黄旗海、岱海、达
里湖以及达尔罕茂明安联合旗,克什克腾旗和西乌珠穆泌旗等地的自流水体.查阅相关文献后发现,在北京

的永定河、河北张北草原、天津蓟县、山西滹沱河、渭河上游流域[18]、陕西[19]以及青海等地均有分布并记载.
此次在河南省鱼类资源调查工作中,于河南安阳林州发现了达里湖高原鳅的存在,进一步扩大了达里湖高原

鳅的分布范围.据采样过程中的观察,该鱼多栖息在海拔较高(604m)、水温较低水体中.
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3.3 达里湖高原鳅的资源现状及保护

河南省鱼类资源调查队2015年10月18日和19日在安阳林州发现了达里湖高原鳅,此处水温较低,此
后调查队数次在此地进行采样,均获得了数量不等的样本,说明达里湖高原鳅在此地保持有一定数量且能适

应该处的水文条件,此地为该物种提供了良好的栖息场所[20].达里湖高原鳅多栖息在海拔较高的水域中,其
适应性强,尤其是对水质和低温环境的适应能力较强.因此对该鱼的资源保护应从保护栖息地生态环境、减
少人为的影响和破坏、加强分布地保护宣传和执法、合理规划种质资源保护区等方面开展,从而进一步准确

掌握该鱼的分布及数量动态[21].
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AnewfishrecordofthegenusTriplophysainHenanProvince
———Triplophysadalaica

ZhouChuanjiang1,HuBo1,MaWenwen1,YangChangxing1,

ZhaoWenwu2,LiBinshun3,MengXiaolin1,TangYongtao1,NieGuoxing1

(1.CollegeofFisheries,HenanNormalUniversity,Xinxiang453007,China;2.AquaticTechnologyExtensionServiceCenterofAnyangcity,

Anyang455000,China;3.LinzhouCityAquaticStation,Linzhou456550,China)

  Abstract:FromOctober2015toOctober2019,wecapturedavarietyofthegenusTriplophysafishinLinzhouCity,

HenanProvinceduringthesurveyoffishresources.OneofthemwasinitiallyidentifiedastheTriplophysadalaica.Tofurther

confirm,agroupofTriplophysadalaicawerecapturedatDalinorLakeinChifengCityinMay2019.Thesefisheswereidenti-

fiedbyusingintegratedapplicationoftraditionalmorphologicaldataandmolecularsystematicmethod.Itwasfurtherconfirmed

thatoneofthesamplesofthegenusTriplophysainLinzhouCitywasfoundinthenewrecordspeciesofHenanProvince—

Triplophysadalaica.Atpresent,thespecimensarestoredinFishHerbariumofCollegeofFisheries,HenanNormalUniversi-

ty.Thispapermakesapreliminaryanalysisofthemainidentificationcharacteristics,distributionarea,resourcestatusandliving

environmentoftheTriplophysadalaica.

Keywords:Triplophysa;newrecord;Triplophysadalaica;HenanProvince
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