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Results 
Fig.1 感染24h 和 72h后CV和GF组肠组织、肠系膜淋巴结、脾脏、肝脏中李斯特菌的数量
（CV:对照组、GF:无菌组）

24h后，GF小鼠肠系膜淋巴结中
的李斯特菌高出CV许多。在72h
后仍然观察得到，，此外，李斯
特菌在GF小鼠的肝脏、脾脏比在
CV组更高，

GF小鼠相较于CV小鼠更容易受
到李斯特菌的感染。



Results
 Fig.2-A  在CV0 、CV24、 CV72 、GF0、 GF24  、GF72条件下，10个高表达miRNA表达量

任何条件下miR-143 、
miR-215表达量最高。 
miR-192、 miR-21、 
miR-378在6种条件下含
量相对稳定。miR-148a
仅在GF72下表达。

小肠中高表达的miRNA
的表达量具有高度特征
性
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Results
 Fig.2-B 、在CV0 、CV24、 CV72 、GF0、 GF24  、GF72条件下，10个高表达miRNA表达量



Results
 Fig.3  在CV0 、CV24、 CV72 、GF0、 GF24  、GF72条件下



Results
 Fig3-CD   人肠上皮细胞体外模型中ATF3和HK3的转录和蛋白表达

这种转录与蛋白表达的差异反映了蛋白表达的延迟，可能与翻译阶段额外水平的
基因表达调控有关。



Results
 Fig.3E   6个样本包含的444个差异表达基因的聚类分析。

前24h应对细菌感染时肠道菌的作用很小，72h时宿主的转录反应程度很高，
而肠道微生物的存在并不具有决定性。



Results
 Fig.4miRNA介导的应对细菌感染的miRNA-mRNA调节网络
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